DATENBLATT

Clarity LIMS™-
Software

Effizientes Proben- und Workflow-
Management fur die Sequenzierung
der nachsten Generation

(NGS, Next-Generation Sequencing)
und Arrays von Illumina

« Schnellere Einfihrung neuer Workflows mit gebrauchsfertigen,
vorkonfigurierten Workflows von lllumina

o Optimierte Workflow-Entwicklung dank Integration
von lllumina-Geraten

« Softwarekonfiguration ohne Programmieraufwand Uber eine
intuitive Benutzeroberflache zum einfachen Hinzufligen neuer
Felder, Protokolle und Workflows

« Kompatibel mit Compliance-Bestimmungen dank E-Signaturen,
Auditpfaden, Reagenzien- und Chargenverfolgung sowie
Datenschutz- und Sicherheitsfunktionen

illumina

M-GL-01069 DEU v3.0 | 1
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Einleitung

Viele Genomiklabore stehen vor zahlreichen
Herausforderungen in Zusammenhang mit

dem Datenmanagement. Hierzu zéhlen haufige
Anderungen bei Labor-Workflows, die Integration

sich rasant weiterentwickelnder Gerate und Tools, die
abteilungslbergreifende Zusammenarbeit, die strikte
Einhaltung rechtlicher Vorgaben sowie Uberlastete
Informatikteams. Die Reaktion auf diese Probleme erfordert
mitunter einen enormen Zeit- und Ressourcenaufwand.

[llumina unterstltzt Labore bei der Bewaltigung dieser
Herausforderungen: mit der Clarity LIMS-Software,
einem innovativen Labor-Informations-Management-
System (LIMS). Die Clarity LIMS-Software ermaglicht
Laboren die Optimierung und Effizienzsteigerung mithilfe
von Probenverfolgung und Workflowmanagement.

Die Software lasst sich einfach bedienen, implementieren
und konfigurieren. Das System bietet die folgenden
grundlegenden Funktionen:

« Intuitive, rollenbasierte Benutzeroberflachen
» Umfassende Probenrtckverfolgbarkeit

» Genealogieansicht

» Statustberwachung in Echtzeit

« Vorkonfigurierte Workflows von lllumina

» Integrationen fur lllumina-Gerate

» Unterstltzung bei der Einhaltung rechtlicher Vorgaben
e Zusammenarbeit aus der Ferne per LabLink
» Unterstltzung fur die Automatisierung

» Konfigurierbarkeit und Erweiterbarkeit

« Erweiterte Suche

» Lesezugriffmodus

Intuitive, rollenbasierte
Benutzeroberflachen

Laborwissenschaftler, Manager und IT-Mitarbeiter sind
alle unterschiedlich versiert im Umgang mit Computern
und unterschiedlich routiniert bei der Bedienung von
Softwareanwendungen. Die einzelnen Rollen nutzen das
LIMS auf jeweils eigene Weise, da sie unterschiedliche
Aufgaben zu erflllen haben. Die Clarity LIMS-
Software bietet unterschiedliche Benutzeroberflachen
fur Laborleitung, Laborwissenschaftler und
Kooperationspartner, die auf die jeweiligen
Kompetenzen und die entsprechende Nutzung

im Labor zugeschnitten sind.
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Umfassende
Probenruckverfolgbarkeit

Jede in die Clarity LIMS-Software eingegebene

Probe erhélt eine eindeutige Kennung (LIMS-ID).

Die Arbeitsschritte im Labor werden in der Clarity
LIMS-Software gespeichert, wodurch von der
Probenqualitatskontrolle (QC, Quality Control) bis hin zur
Datenanalyse automatisch Probenhistorien (Genealogien)
erstellt und der LIMS-ID zugeordnet werden (Abbildung 1).

Die Probenverfolgung ermdglicht Folgendes:

« Organisieren von Proben nach Workflow-Phasen
im Labor

« Abrufen aller Metadaten und Ergebnisse in
Zusammenhang mit allen eingereichten Proben

» Anlegen ausfuhrlicher Datensatze mit
Probeninformationen, einschlieBlich Zeitstempeln
durchgeflhrter Arbeitsschritte, technischen
Informationen, Gerate-ID, Behalter-1Ds sowie
Chargennummern oder Barcodes von Reagenzien

» Speichern und Suchen aller Ergebnisse an einem
zentralen sicheren Ort

» Planen von Ablaufen anhand der
Echtzeit-Workflow-Verfolgung

e Ermittlung von minderwertigen Proben vor der Analyse
mithilfe von Qualitatskontrollalgorithmen

Received Cont. Type 96 well plate

INVOLVED IN 2 Protocol Step Date
WORKFLOWS
test truseq dna step [ reb 25,2020
 Truseq ona PR Free w..
Aggregate QC (DNA] 5.0 Feb 28, 2020 5)
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DNA Extraction Feb 28, 2020
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| whote Genome sequenci..
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Abbildung 1: Probenrutckverfolgbarkeit in der Clarity
LIMS-Software
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Genealogieansicht

Die Genealogieansicht ist eine interaktive und
hierarchisch gegliederte Ansicht des Verlaufs eines

mit der Clarity LIMS-Software verarbeiteten Versuchs.
Eine Genealogie beginnt mit der eingereichten Probe und
fuhrt die untergeordneten Knoten auf. Die Beziehungen
zwischen diesen Knoten werden hierarchisch dargestellt
(Abbildung 2). Die Genealogieansicht ist besonders
nutzlich zur Fehlersuche bei Ergebnissen und moglichen
Ergebnissen einzelner Schritte, einschlieBlich der
innerhalb der Ubergeordneten Schritte eingerlckten
untergeordneten Schritte.
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Abbildung 2: Genealogieansicht: Alle fur eine Probe
durchgefuhrten Schritte und alle wéhrend des Prozesses
erfassten Datenfelder lassen sich mit einem Klick anzeigen.

Statusuberwachung in Echtzeit

Labormanager mussen Engpéasse im Nasslabor schnell
ermitteln, den Projekt- bzw. Probenfortschritt in Echtzeit
auswerten und Probleme beheben konnen, bevor

diese die Bereitstellung der Ergebnisse verzdgern.

Die ,Lab Manager Dashboard“-Ansichten in der Clarity
LIMS-Software ermdglichen Labormanagern mit vielfaltigen
Aufgabenbereichen die Verwendung der im LIMS erfassten
Daten fur die Organisation zukunftiger Ablaufe. Die Clarity
LIMS-Dashboards zeigen die Anzahl derzeit im gesamten
Labor in Bearbeitung befindlicher Proben sowie den
jeweiligen Bearbeitungsschritt an, ohne dass Abfragen
erfolgen oder benutzerdefinierte Berichte generiert werden
mussen. Labormanager kdnnen wichtige Daten in Echtzeit
verfolgen. Hierzu gehdren der Proben- bzw. Projektstatus,
das Datum der Fertigstellung sowie Warnhinweise, sodass
Beteiligte und Mitarbeiter informiert werden kénnen, ohne
verschiedene Datenquellen heranziehen zu mussen.

Gerateintegrationen

Genomiktechnologien sind komplex und viele Labore haben
Schwierigkeiten, mit der Integration neuer Technologien,
Gerate und Verfahren Schritt zu halten. Die Clarity
LIMS-Software wurde extra im Hinblick auf die einfache
Integration in Laboren entwickelt. Diese Gerateintegrationen
automatisieren manuelle Aufgaben, verringern die
Fehlerrate und sorgen fir die Durchsetzung labor-

und branchenspezifischer Best Practices (Tabelle 1).

Tabelle 1: Clarity LIMS-Gerateintegrationen

System Lokal Cloud
iSeq ' 100 System Manuell Manuell
MiniSeq'" System Manuell Manuell

MiSeq™ Series Automatisch Automatisch

NextSeq™ 500
System/550 System

NextSeq 1000 System und
NextSeq 2000 System

NovaSeq™ 6000 Series

Automatisch Automatisch

Manuell

(demnachst) Automatisch

Automatisch Automatisch

’ Manuell )
NovaSeq X Series (demnachst) Automatisch
. ™ Nicht .
iScan ~ System verfugbar Automatisch

Manuell bezeichnet einen vorkonfigurierten Workflow (IPP) zur Generierung des
Probenblatts fir den manuellen Upload in das Gerat; Automatisch bezeichnet
einen vorkonfigurierten Workflow (IPP) zum Poolen der Bibliotheken fiir die
Sequenzierung, die Laufkonfiguration sowie die automatische Verfolgung von
Laufstatus und -metriken mithilfe einsatzfertiger Integrationen.

Gerateintegrationen. Bei der Integration
O/ bestimmter Gerate ist eine zusatzliche
Konfiguration erforderlich.

Vorkonfigurierte Workflows
von lllumina

Die Clarity LIMS-Software umfasst Uber 60 vorkonfigurierte
Workflows fur lllumina NGS- und Array-Anwendungen
(Tabelle 2). Diese Protokolle basieren auf Referenzrichtlinien
von lllumina, die fUr optimale Ergebnisse sorgen.

Sie erlauben Laboren die Installation und Verkettung

von Protokollen zur Erstellung von auf die Anforderungen
des Labors abgestimmten Workflows sowie die

schnellere Einfihrung der Clarity LIMS-Software.
AuBerdem unterstlUtzen die vorkonfigurierten Protokolle
Labormitarbeiter bei der Planung von Versuchen sowie

bei der Durchfihrung komplexer Aufgaben wie der
Zuweisung von Indizes, der Erstellung von Probenblattern
und der Berechnung von Verddnnungsvolumina fur

die Bibliotheksnormalisierung.

M-GL-01069 DEU V3.0 | 3


https://support-docs.illumina.com/SW/ClarityLIMS/ClarityINT/Content/SW/FrontPages/ClarityLIMS_INT.htm

CLARITY LIMS-SOFTWARE

Tabelle 2: Vorkonfiguriere Workflows in Clarity LIMS (ab Version 6.1)

AmpliSeq™ for Illlumina

Gezielte Anreicherung

Methylierung

AmpliSeq for lllumina BRCA Panel

lllumina DNA Prep with Enrichment (S)
Tagmentation

TruSeq ChIP-Seq

AmpliSeq for lllumina Cancer Hotspot Panel v2

lllumina RNA Prep with Enrichment (L)
Tagmentation

TruSeq Methyl Capture EPIC

AmpliSeq for Illlumina Childhood Cancer Panel

TruSeq DNA Exome

Qualitatskontrolle
(QC, Quality Control)

AmpliSeq for lllumina Comprehensive Cancer Panel

TruSeq RNA Exome

DNA Initial QC

AmpliSeq for lllumina Comprehensive Panel v3

Nextera Rapid Capture Custom
Enrichment

Library Validation QC

AmpliSeq for lllumina Custom DNA Panel

Gezielte Amplikonvorbereitung

RNA Initial QC

AmpliSeq for lllumina Focus Panel

TruSeq Custom Amplicon

Infinium™-Portfolio

AmpliSeq for lllumina Immune Repertoire Plus,
TCR beta Panel

TruSight™-Portfolio

GenomeStudio ™ Software

AmpliSeq for lllumina Immune Response Panel

TruSight Oncology 500 ctDNA

ILASS Infinium Genotyping Assay

AmpliSeq for lllumina Myeloid Panel

TruSight Oncology 500
High-Throughput

Infinium HD Methylation Assay
Manual

AmpliSeq for lllumina TCR beta-SR Panel

TruSight Oncology 500

Infinium HTS Assay Manual

AmpliSeq for lllumina Transcriptome Human
Gene Expression Panel

TruSight Tumor 170

Infinium LCG Assay Manual

DNA-Bibliotheksvorbereitung

RNA-Bibliotheksvorbereitung

Infinium XT Assay Manual

[llumina DNA PCR-Free Prep

lllumina Stranded mRNA Prep

Virale Pathogene

lllumina DNA Prep (M) Tagmentation

lllumina Stranded Total RNA Prep
Ribo-zero™ Plus

CDC COVID-19 RT-PCR

Nextera Mate Pair Library Prep Kit

TruSeq Small RNA

lllumina COVIDSeq'" Assay
(96 samples)

Nextera XT DNA Library Preparation Kit

TruSeq Stranded mRNA

Respiratory Virus Panel

TruSeq™ DNA PCR-Free

[llumina Genomics Architecture

TruSeq DNA Nano

lllumina Genomics Architecture Library
Prep Automated v1.0

lllumina QMenomics Architecture
NovaSeq Sequencing

Hierbei handelt es sich um eine nicht vollstandige Liste reprasentativer Beispiele. Die vorkonfigurierten Workflows werden mit neuen Softwareveroffentlichungen aktualisiert.
Weitere Informationen zu verfuigbaren vorkonfigurierten Workflows finden Sie unter: https://support-docs.illumina.com/SW/ClarityLIMS/clarity-lims-ipp.htm.

Unterstltzung bei der Einhaltung  *

rechtlicher Vorgaben

Die Clarity LIMS-Software ist eine umfassende Losung .

Erzwingung einer Dateneingabe
« Durchsetzung eines Workflows
« Problembehebungsdokumentation

Prazise Uberwachung

fur Labore, die die Erlangung oder Aufrechterhaltung

von Zertifizierungen in einem regulierten Umfeld

ermaoglicht. Hierzu zahlen Clinical Laboratory Improvement

Amendments(CLIA)-zertifizierte Unternehmen.

« Rollenbasierte Berechtigungen
« Auditpfad

« Elektronische Signaturen

Wichtige Funktionen fur CLIA- und anderweitig regulierte

Labore sind:
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Remote-Zusammenarbeit

Labore, die genomische Daten generieren, arbeiten

u. U. mit Partnern zusammen, die sich im selben Gebaude
oder auf der anderen Seite des Globus befinden.

Diese Kunden oder Partner bendtigen einen sicheren
Kanal fur die Kommunikation mit dem Labor hinsichtlich
Probeneinreichung, Status und Ergebnisbereitstellung,
ohne mehrere E-Mails versenden, auf freigegebene
Tabellen zugreifen oder Anrufe tatigen zu mussen.

Uber die LabLink-Benutzeroberfldche der Clarity LIMS-
Software (Abbildung 3) kénnen Kunden:

« Ergebnisse sicher anzeigen und abrufen
» Proben- und Projektstatus sicher anzeigen
» Self-Service-Statusmeldungen anzeigen

» Informationen ohne manuelle Dateneingabe direkt
aus dem LIMS Ubertragen

» E-Mail-Benachrichtigungen mit Proben- und
Projekthinweisen versenden sowie empfangen

Unterstldtzung fur die
Automatisierung

Die Reduzierung des manuellen Aufwands bei der
Bedienung eines Systems unterstutzt die Bereitstellung
einer genauen Echtzeitdokumentation, senkt die Fehlerrate
und verkdrzt die Durchlaufzeit zwischen Probeneingang
und Datenerfassung. Die Clarity LIMS-Software ermoglicht
qualifizierten Mitarbeitern die Automatisierung zahlreicher
Funktionen wie:

« Zuweisen von Proben auf Schritt- und Projektebene
(Abbildung 4)

« Festlegen von Probenplatzierung und Behadltertyp
» Poolen von Proben
» Hinzufigen von Reagenzienetiketten zu Proben

« Zuweisen nachfolgender Workflow-Schritte

Klinische und Hochdurchsatzlabore missen die
Probendurchlaufzeit deutlich verkirzen und Fehler

bei der Probenvorbereitung mdglichst ausschlieen.

Der Einsatz von Automatisierungsgeraten ist eines der
wichtigsten Verfahren, mit denen sich eine drastische
Leistungssteigerung in diesen Bereichen erzielen lasst.
[llumina Lab Automation Software Solution (ILASS)
automatisiert Liquid-Handling-Roboter und andere
Nasslaborgerate. Bei der Integration von ILASS in der
Clarity LIMS-Software kdnnen Anwender Informationen
zur Probenplatzierung und zum Behaltertyp automatisch
an Liquid-Handling-Roboter Ubertragen. AuBerdem lassen
sich mit dem System alle von Robotern gelieferten Daten
verfolgen und speichern.

Konfigurierbarkeit

In der Regel erfordert das Hinzufligen neuer Protokolle fur
die UnterstUtzung neuer Technologien zum LIMS einen
enormen Einsatz von Software-Entwicklungsressourcen.
Die Clarity LIMS-Software ermdglicht Labormanagern
Kontrolle ohne neue Softwareprogrammierung. Uber die
Benutzeroberflache kénnen Labormanager mit wenigen
Klicks einfach neue Protokolle, Felder und Workflows
hinzufigen und festlegen, was andere Mitarbeiter anzeigen
oder bearbeiten kdnnen (Abbildung 5).

Erweiterbarkeit

Da sich Analyseverfahren und -technologien
weiterentwickeln, muss sich ein LIMS entsprechend
anpassen lassen. Die Clarity LIMS-Software bietet

eine API (Application Programming Interface,
Anwendungsprogrammierschnittstelle), mit der Kunden
zahlreiche Analyse- und Drittanbietertools sowie Roboter
integrieren und Prozesse automatisieren kdnnen.

Die API verwendet Technologien in anderen Software-
und Geratesystemen. Eine ausfuhrliche Dokumentation
sowie How-to-Videos und Beispiel-Cookbooks sind
ebenso verflgbar wie von anderen Kunden erstellte Pakete.
Mit der API kdnnen qualifizierte Anwender:

« Die Probenverfolgung zur Gewahrleistung hochwertiger
Ergebnisse automatisieren

» Neue Analyseverfahren integrieren

 Die Ubertragung von einem Gerét oder einem anderen
System an das LIMS automatisieren

Erweiterte Suche

Die erweiterte Suche von Clarity LIMS ermdglicht
Anwendern flexibles Data Mining und leistungsstarke
Suchabfragen. Mit der in Clarity LIMS Version 6.1
eingeflhrten erweiterten Suche kénnen Anwender
Suchabfragen mit mehreren Variablen durchfihren und

in ihnrem Profil speichern (Abbildung 6). Die paginierten
Ergebnisse zeichnen sich durch eine optimierte Navigation
aus. Zusatzlich steht eine Excel-Exportfunktion zur
Verflgung, die im Labor die Effizienz erhéht und die
Durchlaufzeiten verkdirzt.

Lesezugriffmodus

Datensicherheit und -integritat sind in Laboren aller
Fachrichtungen entscheidend, auch fur klinische Anwender
in ihrem streng regulierten Umfeld. Die Clarity LIMS-
Software bietet einen Lesezugriffmodus. Hierbei handelt
es sich um eine nutzerbasierte Berechtigungseinstellung,
die einen sicheren Datenzugriff erméglicht. Benutzer mit
Administatorrechten kdnnen Einstellungen so konfigurieren,
dass bestimmte Personen ausschlieBlich Lesezugriff auf
Daten erhalten und diese folglich nicht bearbeiten kénnen.
Anwendungsmaoglichkeiten ergeben sich beispielsweise bei
Prifungen, der Berichterstattung und Schulungen.
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" LabLink .

ClARtLIMS PROJECTS RESOURCE MATERIALS CONTACT US USERS CONFIGURATION ~ .

Projects 0

Create

x | Projects~ Display Projects with Status: Pending Open Closed

PROJECT NAME PROJECT STATUS ~ SAMPLES LAST NOTE DATE SUBMITTED LAST UPDATE v

Mary's Sample @ Pending 192 What is the status of these samples? 03/04/2020 03/04/2020 12:42 PM
Brian's Samples - 01TMAR2020 ® Open 9% testing 03/01/2020 03/04/2020 12:16 PM
19-02-2020 Test samples #3 @ Pending 10 need to process by april 02/26/2020 03/01/2020 10:42 AM
WGS Samples - Brian @ Pending 10 process now 02/28/2020 03/01/2020 10:42 AM
Ethan's Project Closed 11 - 02/20/2020 03/01/2020 10:41 AM
Mark's Samples ® Open 9% - 02/28/2020 02/28/2020 03:22 PM
Chris's Samples @ Open 9% - 02/28/2020 02/28/2020 03:20 PM
Test Project-28012020 @ Oopen 106 - 02/28/2020 02/28/2020 03:05 PM
test samples @ Ppending 10 process asap 02/28/2020 02/28/2020 07:54 AM
new project © Ppending 10 please process asap 02/20/2020 02/20/2020 01:31 AM

H: > -

Abbildung 3: Clarity LIMS LabLink
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Abbildung 4: Zuweisung von Proben zu Workflows auf Schritt- und Projektebene: Auf dem Bildschirm ,Projects and Samples”
(Projekte und Proben) kénnen Sie individuelle Skripte erstellen und benutzerdefinierte Aktionen durchfihren. Hierzu zahlen
beispielsweise die Automatisierung der Probenvalidierung und die Zuweisung von Proben zu einem Workflow. Mit der Schaltflache
,Run Automation” (Laufautomatisierung) wird das erstellte Skript ausgefiihrt und Daten werden abgerufen, bis die Automatisierung
beendet ist.

6 | M-GL-01069 DEU v3.0



CLARITY LIMS-SOFTWARE

CLARITY i
BaseSpace | S5 DASHBOARDS ~  PROJECTS&SAMPLES ~  LABVIEW  CONFIGURATION a 2 &mayoson ~ | illumina
LAB WORK
WORKFLOWS @ PROTOCOLS @ STEPS @ MASTER STEPS @
IWnrkllowABC Pending 1 | DNA Initial QC 5.0 {anourop UC IONATS.U I NanoUrop WL IUNA] 5.U
I InfiniumExample Active 2 I e = A R o G I NanoDrop QC (DNA] 5.0 I NanoDrop QC (DNA] 5.0
| NovaSeq 6000 v2.0 Active I NanoDrop QC (DNA)] 5.0 I NanoDrop QC (DNA] 5.0
I NovaSeq Validation Library Prep (NovaSeq 6000... Active I RNA Initial QC 5.0 I NanoDrop QC (DNA] 5.0 I NanoDrop QC (DNA] 5.0

QC and Nextera DNA Flex for Large Complex G... 3

| RNA Initial GC 5.0_copy

| Trsight Tumor 17010 i | (onamitatac 5o
| workflow1-NovaSeq Hetive
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INananp QC (RNA) 5.0_copy INananp QC (RNAJ 5.0

| NextSeq 500/550 Run (NextSeq 500/550 v1.0) | Mextseq 500/550 Run (NextSea5...

A workflow contains a sequence of protocols that correspond to the work performed in the Lab. Select a workflow to remove or reorder its protocols, or to add new protocols

Once you have activated a workflow, you can no longer add, remove, or reorder its protocols.

Workflow Status ([TR0R Archive

Read More

Abbildung 5: Konfiguration eines neuen Workflows in der Clarity LIMS-Software
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Abbildung 6: Erweiterte Suche von Clarity LIMS

Clarity LIMS-Abonnements

Ob kleine, Regulierungen unterliegende Institutionen
oder groBe Genomikcenter in Unternehmen und
Bildungseinrichtungen: Wir bieten das passende Clarity
LIMS fir jeden Kunden (Tabelle 3). Die Clarity LIMS-
Software ist in zwei Jahresabonnements erhaltlich.

& cajeweldevorcave.ilumina.com
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© show Grouping Controls ([0 (I

) ] [ o I
) (s > resas @ x R o
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Order results by Date Created

> EE3

UDFs >

Lot Number KitName Date Created (UDF) AUTOMATED
0ct 16,2022 120003 A

0ct 19,2022 336:54 AM

0ct15,2022 53343 AM

Nov 02, 2022 5:06:06 P

et 19, 2022 55748 A

et 19, 2022 609:03 AM

Tt060f6 Page 1ot 1

Weitere Informationen

Clarity LIMS-Software
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Tabelle 3: Clarity LIMS-Abonnements (ab Version 6.1)

Merkmal Professional Enterprise
Probenruckverfolgbarkeit v v
Vorkonfigurierte Workflows von lllumina v v
Integrationen fur lllumina-Gerate v v
Dashboard-Berichterstellung v v
Daten- und Workflow-Durchsetzung v v
API-Zugriff mit Toolkits v v
LabLink zur Probeneinreichung v v
Workflow-Konfiguration per Weboberflache v v
Lesezugriff auf Datenbanken v v
LDAP fur Single Sign-on v
HIPAA und BAA (Business Associates Agreement, "
Geschaftspartnervertrag) nur fir die USA
Zertifiziert gemaR ISO/IEC 27001:2013 Cloudinstanz Cloudinstanz
Zertifiziert gemaR ISO/IEC 27701:2019 Cloudinstanz Cloudinstanz
Bereitstellung Lokal, Cloud Lokal, Cloud
Anzahl der Instanzen 1 2
Anzahl der Benutzerkonten 3 10
Bestellinformationen

Produkt Katalog-Nr. Produkt Katalog-Nr.
Clarity LIMS Local Professional Annual Add-ons
Subscription 20073857

Jede zusatzliche lokale Testinstan 20042032
Clarity LIMS Cloud Professional Annual zusatzl I ‘

- 20042028 - )

Subscription Jede zusatzliche Cloud-Testinstanz 20006501
Clarity LIMS Professional One-Time 5 zuséatzliche Clarity LIMS-Benutzerkonten 20020647
Onboarding 20073861

10 zusatzliche Clarity LIMS-Benutzerkonten 20020648
Clarity LIMS Local Enterprise Annual 20073860
Subscription 25 zusatzliche Clarity LIMS-Benutzerkonten 20020649
Clarity LIMS Cloud Enterprise Annual 50 zusatzliche Clarity LIMS-Benutzerkonten 20020650

- 20042029

Subscription

Jedes zusatzliche Benutzerkonto 20006495
Clarity LIMS Enterprise One-Time
Onboarding 20042030
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